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Article | Published: 28 April 2022
Climate change increases cross-species viral transmission risk

Colin J. Carlson &, Gregory F. Albery &, Cory Merow, Christopher H. Trisos, Casey M. Zipfel, Evan

A. Eskew Kevin J. Olival, Noam Ross & Shweta Bansal

Nature 607, 555-562 (2022) | Cite this article

Il cambiamento climatico aumenta il rischio di trasmissione virale tra specie
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modelli esistenti dprobabilita di condivisione virale (nuovi virus)
specie ospiti di mammiferi (sulla base della sovrapposizione geografica e
della parentela filogenetica) insieme a modelli di distribuzione per 3.870

specie di mammiferi

* Centro per la scienza e la sicurezza della salute globale, Georgetown University, Washington, D(



Analysis | Published: 08 August 2022

Over half of known human pathogenic diseases can be
aggravated by climate change

Camilo Mora B3, Tristan McKenzie, Isabella M. Gaw, Jacqueline M. Dean, Hannah von Hammerstein,

Tabatha A. Knudson, Renee O. Setter, Charlotte 2. Smith, Kira M. Webster, Jonathan A. Patz & Erik C.

Franklin

Nature Climate Change 12, 869-875 (2022) | Cite this article

Metanalisi di articolisu iscaldamento, siccita, inondazioni 0 cambiamenti

nella copertura del suolo su un organismo patogeno, inclusi virus, batteri,
funghi e altri patogeni

'effetto di un pericolo climatico ha evidenzia®y/ 7 potenziali futuri
patogeni, rappresentando il 58% di tutte le malattie infettive umane note

§ Dipartimento di Geografia e Ambiente, Universita deldevai'iaa n y 2 I Honolulu, HI, USA
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I 58% (ovvero 218 su 375 delle malattie infettive affrontate

dall'umanita in tutto il mondo e stato in qualche momento aggravato

dai rischiclimatici; il 16% & stato in alcuni casiattenuato. Casiempirici Ahttps://camilo-mora.github.io/Diseases/
hanno rivelato 1.006 percorsiunici in cui i rischi climatici, attraverso

diversemodalita di trasmissione hannoportato a malattie patogene
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Parallelamentej vettori (zanzarezecchegcc) espandona propri
areali, favoriti da cambiamenti climatici e ambientali
La combinazionedi questi fattori accrescell rischio di malattie
Infettive emergentie di ritorno, aprendola stradaa nuovi eventi
di spillover.

Spillovermiu pericolosi pipistrelli, passeriformie roditori.

Vettori: zanzare
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E NUOVI SPILLOVER
domestici e selvatici
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ESPOSIZIONE DIRETTA AL CAMBIAMENTO CLIMATICO

Global temperature anomalies by El Nino and La Nina conditions Our World

The difference between a month's average land-sea surface temperature and the 1991-2020 average of the
same month, measured in degrees Celsius. It is classified as El Nino or La Nina based on the Oceanic Nino
Index, which tracks warming or cooling patterns in the central Pacific Ocean.
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Data source: Contains modified Copernicus Climate Change Service information (2025); NOAA NMational Centers for Environmental
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Analisi filogenetica di WND

> Front Vet Sci. 2023 Nov 30:10:1314738. doi: 10.3389/fvets.2023.1314738. eCollection 2023.

Reoccurrence of West Nile virus lineage 1 after 2-year
decline: first equine outbreak in Campania region

Claudio de Martinis 7, Lorena Cardillo 7, Federica Pesce 1, Maurizio Viscardi 1,
Loredana Cozzolino 1, Rubina Paradiso !, Stefania Cavallo 2, Matteo De Ascentis 3,
Maria Goffredo 3, Federica Monaco 3, Giovanni Savini 2, Francescantonio D'Orilia 4,

Renato Pinto ®, Giovanna Fusco !

ASK/DIra/2006/A4 compiete genome

OP617270.1 West Nlle virus isolate WNV/Turkey/HSGM1365/2018 compiete genome

AF404757.1 West Nile virus Isolate WN Italy 1998-equine compiete genome

AY701413.1 West Nlie virus strain 04.05 potyprotein gene complete cds

DQ786572.1 West Nile virus Isolate France 405/04 palyprotein gene compiete cds

HM152775.1 West Niie virus Isolate WNV 0304h ISR00 from Israel polyprotein gene complete cas

Strain number

West Nile virus strain Tomsk/bird/2006/A4
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ON813215.1 West Nlle virus Isolate SN2012 241164 polyprotein gene compiete cds

wo ————— MWs27220.1 West Nile Virus Isolate WNV 362447/20 Lin1 polyprotein precursor gene

WND-IZSM horse brain

FJ483548.1 West Nile virus strain 15217 complete genome
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wo —— OP009522.1 West Nlie virus strain Italy/2021/Padgova/21RS2511-3 complete genome
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B *efsam Aedes albopictus - current known distribution: April 2017
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